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前  言
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单核苷酸多态性位点分析 基质辅助

激光解吸电离飞行时间质谱法

1 范围

本文件描述了用基质辅助激光解吸电离飞行时间质谱分析单核苷酸多态性(SNP)位点的试验

方法。
本文件适用于定性分析核酸序列间SNP的差异。

2 规范性引用文件

下列文件中的内容通过文中的规范性引用而构成本文件必不可少的条款。其中,注日期的引用文

件,仅该日期对应的版本适用于本文件;不注日期的引用文件,其最新版本(包括所有的修改单)适用于

本文件。

GB/T6682 分析实验室用水规格和试验方法

GB/T19495.2 转基因产品检测 实验室技术要求

GB/T34796 水溶液中核酸的浓度和纯度检测 紫外分光光度法

3 术语、定义和缩略语

3.1 术语和定义

下列术语和定义适用于本文件。

3.1.1 
单核苷酸多态性 singlenucleotidepolymorphism;SNP
基因组水平上单个核苷酸的变异而引起的DNA序列的改变,造成包括人类在内的物种之间染色

体基因组的多样性。
注:这种变异由单个碱基的转换(C←→T,在其互补链上则为G←→A)或颠换(C←→A,G←→T,C←→G,A←→
T)所引起,也能由碱基的插入或缺少所致。

3.1.2 
等位基因特异性延伸引物 allele-specificextensionprimer
ASE引物

以SNP位点为模板增加一个碱基,用于SNP位点的碱基质量区分的一段寡核苷酸单链。

3.2 缩略语

下列缩列语适用于本文件。

ASE:等位基因特异性延伸(allele-specificextension)

ddNTP:双脱氧核糖核苷三磷酸(dideoxynucleosidetriphosphate,dideoxyNTP)

DNA:脱氧核糖核酸(deoxyribonucleicacid)

dNTP:脱氧核糖核苷三磷酸(deoxynucleosidetriphosphate,dideoxyNTP)

MALDI-TOFMS:基 质 辅 助 激 光 解 吸 电 离 飞 行 时 间 质 谱(matrix-assistedlaserdesorption/
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